DIYERSIDADE G E._I}IE_I'I CA DE A4S MELLFERA JEERIENSTSHYMENOPTERA:
AFIDAE) NA REGIAO NORTE DE FORTUGAL

ALbores:

Larisza Sika Souza (Rua Leopokde Cezarano, 144, Ap. 04 Prédio Cantro Cruz das Almas/BA 44330000 Brissa2?0fisouz ai@gmail.com) , Mara
Alce da Sihva Binto, nés hioura, Paula Cristing dos Santos Baptizta, Carlos Alfredo lopes de Carvalho

A abelha melifera, Agis melifera L, distribui-se naturalmente na Africa, Medio Oriente e
Europa. A adaptagao a diversidade de condigdies ecoldgicas climaticas propiciou a exolugao
de mals de 24 subespecies. Estudos moleculares e marfoldgicos possibilitou agrupa-las em 4
linhiagens evolutivas (4, M, C, O3 As linhagens A & O InCluem a5 sUbespecies gue ocorrem
em Africa e no Medio Criente, respectivamente, as linhagens © e M incluem as subespecies
eurcpeias. Ma Peninsula 1bérica ocorre as linhagens A e M. Estas abelhas 580 atualmente
consideradas a ser uma subespecie particular, Agis melifers lberensis | originada apos uma
hibriddag 4o natural entre inhagens A e k. Neste estudo pretendew-se analisar a diversidade
genetica da abelha Apis melfera lberiensis (Hymenoptera, Apidae) na regido Morte de
Faortugal baseando-se na analise do DhA Mitocandrial. O trabalho foi deserwabido em apiarios
da regiao Morte de Portugal, durante o periodo de fevereiro a julho de 2010. Foram coletadas
abelhas de 67 apiarios dos distritos de Braganga, Porto, Yiana do Castelo e Yila Real. A
anzlise do DMA mitocondrial foi feita atraves da amplificagao por PCR daregiao do DRA,
rmitocondrial situada entre o RMA de ransferéncia da leucina e a subunidade 11 da citocromo
oxidase, sequida de digestio com a erzima de restrigao Dral. O comprimento do produto
PCR foi determinado em gel de agarose a 1,0% . O restante produto PCR foi digerido com a
erzima Dra | e o comprimento dos fragmentos foi determinado em gel de agarose Wide
RangesStandard 3:1 a 3,5%. Os dados foram analisados atrawvés de metodos standard
utilizando-se o software GenAlEx6 1. Os resultados mostraram gue existe uma grande
variabilidade genetica na regiao Morte de Portugal. A maioria das coldnias, e
predominartemente de origem Africana (linhagem A). Parém, encontraram-se hapldipos da
linhagem M, sendo o haplatipo A16 o mais frequente. WMo distrito de Braganga encontrou-se 3
rnaiar disersidade genética.




