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Utilizacdo de métodos informaticos para deteccdo
de seleccédo no genoma da abelha ibérica:
enquadramento tedrico

Maria Alice Pinto, Julio Chavez-Galarza, Dora Henriques
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Estudos prévios sugerem que a Peninsula Ibérica serviu de reflgic durante as
Ultimas glaciagtes e de zona de contacto secundario entre duas linhagens
divergentes de abelhas. Estes eventos historicos, associados a processos
contempordneos relacionados com a actividade apicola, deram lugar a um
padrao de variagio genética de elevada complexidade, o gual nao foi ainda
destringado, apesar dos inimeros estudos realizados aplicando uma grande
variedade de marcadores genéticos incluindo morfologia, alozimas, ADN
mitocondrial (MtDNA) e microsatélites. Nesta comunicagéo iremos apresentar
os resultados de um estudo recentemente realizado na Peninsula Ibérica em
que se procedeu a sequenciacao da regido intergénia tRNAleu-cox2 do mtDNA
e a um scan do genoma nuclear da abelha ibérica usando um marcador
molecular designado por polimorfismo de nucledtido simples (SNP - single
nucleotide polymorphism) em cerca de 711 colénias amostradas em 2010 ao
longe de trés transeptos com orientagdo norte-sul {costa Atldntica, regido
central e costa Mediterranica). Os dados foram analisados utilizando
ferramentas informaticas que permitem distinguir as regiées genomicas que
estdo sujeitas a forgas que actuam simultaneamente em tedo o genoma, e que
sao conhecidas come neutrais (e.g. fluxo génico, deriva genética), das forgas
que actuam em regides especificas, como € o caso da selecgio. Esta
abordagem permitiu-nos compreender melhor a complexidade dos padroes de
variagdo da abelha ibérica e encontrar regides do genoma que parecem ser
importantes na adaptagdo ac meio ambiente. Os resultados deste estudo
poderdo ser Uteis em futuros programas de melhoramento e conservagao do
valioso patriménic genético que constitui a abelha ibérica.





